
Regulation des Chromatins

Zugänglichkeit für Bindestellen von

DNA-bindenden Proteinen



„Remodeling“ von Nukleosomen

Positionierung von Nukleosomen



Nucleosomen bevorzugen Bereiche gekrümmter DNA

Histonmodifikationen



Der Histon-Code

Beobachtete Histonmodifikationen



Der „Histon-Code“

Enzymatische Demethylierung



Histonmodifikationen als Erkennungs-

stellen für Proteine
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Schicksal der Nukleosomen während der Replikation

Chromatin-“Memory“



Funktion von Histon-Chaperonen und Chromatin-Assemblyfaktoren

Gene silencing in Hefe beim Kreuzungstypwechsel
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Begrenzung der Ausbreitung des Heterochromatins durch Sas2

Phänotyp:

W+ w-

Rote Augen Rote Augen

W+

w-

Gescheckte Augen

W+

w-

Die Lage eines Gens beeinflußt seine Expression

Positionseffekt-Variegation (PEV)



Die Lage eines Gens beeinflußt seine Expression

Positionseffekt-Variegation (PEV)
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Induktion von Heterochromatin an den Telomeren


