Regulation des Chromatins
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Nucleosomen bevorzugen Bereiche gekrimmter DNA

Histonmodifikationen
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Histonmodifikationen als Erkennungs-
stellen fur Proteine
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Aktivierung von Chromatin
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Schicksal der Nukleosomen wéhrend der Replikation
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Funktion von Histon-Chaperonen und Chromatin-Assemblyfaktoren
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Begrenzung der Ausbreitung des Heterochromatins durch Sas2
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